
Chapter

1
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Abstract

Contributions and possibilities of the Computer Science for the Proteomics era are overviewed
in this work. Some algorithms and data structures used in Computational Biology for database
search and repetition inference are discussed here. Additionally, the HMMs and their application
to detect protein families’ members are treated. The secondary structure prediction problem is
also introduced, through techniques used in classical or recently developed predictors. Finally,
the comparison of 3D structures is explained, considering different levels of representation and
similarity measures used in this problem.

Resumo



Uma vis̃ao abrangente das contribuições e possibilidades da Ciência da Computaç̃ao na
era Protêomicaé apresentada. Algoritmos e estruturas de dados utilizados em Biologia Computa-
cional para busca em bancos de dados e inferência de repetiç̃oes est̃ao entre as abordagens discu-
tidas. Adicionalmente, os HMMs e suas aplicações no reconhecimento de famı́lias de protéınas s̃ao
tratados. O problema da predição de estrutura secundária de protéınas tamb́emé introduzido, ex-
plicando t́ecnicas presentes em preditores clássicos ou recentemente desenvolvidos. Finalmente, a
comparaç̃ao de estruturas terciáriasé explanada, considerando diferentes nı́veis de representação
e medidas de similaridades usados neste problema.
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