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Motivação

Obter o conhecimento das interações entre proteínas permite identificar as funções que elas desempenham, e serve como base para entender as funções de complexos protéicos e caminhos de reação de algumas proteínas.

O organismo Saccharomyces cerevisiae é fortemente estudado na bioinformática, de tal maneira que há vários bancos de dados de alta confiança com informações de suas proteínas. Logo, identificar as interações entre as proteínas deste organismo é uma tarefa tangível. No entanto, estas interações ocorrem através de diferentes mecanismos, que são em geral classificados como temporários ou como permanentes, estes últimos formando unidades operacionais denominadas Complexos.  
Objetivo

Em um artigo recentemente publicado [1], o grupo da pesquisadora Daphne Koller propôs um método inovador para identificação de interações entre proteínas, e em especial, entre complexos e complexos, e complexos e proteínas.

O objetivo desta proposta de trabalho é estudar detidamente a metodologia proposta naquele artigo e realizar mudanças na metodologia, com dois objetivos: melhorar os resultados e analisar o impacto de mudanças, a fim de detectar o seu comportamento em função de características dos dados. Será feito um estudo detalhado do artigo, com a recuperação de todos os dados usados nele da maneira mais fidedigna possível e o completo entendimento de sua metodologia. Após isto, serão feitas as mudanças no método, bem como as análises destas.

Cronograma de Atividades

A Tabela 3.1 ilustra o cronograma das atividades a serem realizadas.
Tabela 3.1: Cronograma de atividades 
	Atividade
	FEV
	MAR
	ABR
	MAI
	MAI
	JUN
	JUN
	JUL

	Leitura e entendimento inicial do artigo
	
	
	
	
	
	
	
	

	Recuperação dos dados relacionados às features de interações co-complexos
	
	
	
	
	
	
	
	

	Recuperação dos dados relacionados às features  de interações Complex-Complex e Protein-Complex
	
	
	
	
	
	
	
	

	Análise detalhada das features recuperadas
	
	
	
	
	
	
	
	

	Entendimento profundo da metodologia do artigo
	
	
	
	
	
	
	
	

	Realização de mudanças no artigo
	
	
	
	
	
	
	
	

	Análise detalhada das mudanças
	
	
	
	
	
	
	
	

	Escrita: Capítulo 1 – Introdução
	
	
	
	
	
	
	
	

	Escrita: Capítulo 2 – Conceitos básicos
	
	
	
	
	
	
	
	

	Escrita: Capítulo 3 – Estado da Arte
	
	
	
	
	
	
	
	

	Escrita: Capítulo 4 – Proposta
	
	
	
	
	
	
	
	

	Escrita: Capítulo 5 – Avaliação dos Resultados
	
	
	
	
	
	
	
	

	Escrita: Capítulo 6 – Conclusão e trabalhos futuros
	
	
	
	
	
	
	
	

	Apresentação: Preparação de slides e Defesa
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