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Contexto

Com o avanço da biotecnologia, através dos projetos de genômica apresentados em toda parte do mundo, está surgindo uma gama enorme de problemas nesta área. E um dos principais desafios de pesquisa científica nesta área é a interdisciplinaridade, o que não se resume à integração da Informática a Biologia, mas a diversas outras ciências, como a Química, Bioquímica, Biomédica e Farmacêutica. Esta dificuldade de integração vem tanto da falta de empatia entre as áreas, quanto do comum dilema da elicitação de requisitos, neste caso, o fator complicante é a falta de background do informata para entender as particularidades do problema.
A Bioinformática, juntamente com a Biologia Computacional, tem servido soluções para diversos problemas encontrados no dia-a-dia de pesquisadores das áreas citadas.  A parceria não é somente uma questão de comodidade para solucionar os problemas, mas sim uma necessidade de rapidez de encontrar a solução e de armazená-la. 
Objetivo

Dentro do grande escopo de problemas que envolvem a área da Biologia Computacional, viemos, através desta ferramenta, auxiliar aos pesquisadores laboratoriais no que diz respeito à hidratação de moléculas polares.
De posse de um programa desenvolvido para identificar o melhor posicionamento da água (ou outro solvente) na solução do soluto, a fim de render menor energia de interação da adição do solvente, o AGOA, nosso objetivo é uma extensão a esse programa, pois ele apresenta apenas saída textuais, ficando difícil ou até demorado o entendimento de seus resultados.
Estes são os objetivos do VisualAgoa:

· Fornecer uma interface gráfica para o AGOA

· Exibir saída gráfica para os resultados do AGOA, isto inclui visualização da molécula do soluto com a identificação das melhores possíveis posições do solvente, exibindo, através de uma escala de cores, a graduação de qualidade destes posicionamentos.

A ferramenta será implementada utilizando a biblioteca gráfica OpenGl de C, a qual fornece uma boa performance diante das demais linguagens e bibliotecas gráficas. 
Cronograma

	
	Mês

	Atividade
	Junho
	Julho
	Agosto

	Estudo das ferramentas AGOA1, Rasmol2 e gOpenMol3
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	Estudo da biblioteca openGl
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	Elicitar os requisitos 
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	Estudo e implementação de leitor dos arquivos de saída do AGOA
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	Implementação da visualização da molécula
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	Implementação da interface gráfica para o AGOA
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	Elaborar o relatório final
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	Elaborar a apresentação final
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