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PRÉ – REQUISITOS 
 Algoritmos e Métodos para Bio-informática e Biologia Computacional 

Introdução à Bio-informática e Biologia Computacional 

EMENTA 

Introdução a conceitos e métodos matemáticos usados na modelagem de processos biológicos, como regressão 

numérica, interpolação, estimadores, equações diferenciais, e o coeficiente de Hill, usado para quantificar ligações bio-

químicas. 

CONTEÚDO PROGRAMÁTICO 

 - Modelos de regressão simples, Interpolação uni e multivariado, Splines (curvas e superfícies) 

 - Integração numérica 

 - Algoritmos geradores de números aleatórios e métodos de Monte Carlo 

 - Introdução a estimadores e distribuições de probabilidade em Biologia Molecular 

 - Conceitos de equações diferenciais ordinarias (EDO), taxas de crescimento, equilíbrio, EDO linear 

 - Epidemiologia – Modelagem de doenças infecciosas e sua propagação.  

 - Cinética química e reação enzimática, modelo de inibição competitiva, cooperatividade e coeficiente de Hill. 
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